
 
 
 
 
 
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       
200                             
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83570924.q  ~~~~~MAASPPFMAAAAFLTLV~~~VVLFRAPAPAIAVGEEAAALLAFRRASVADDPDGALASWVLGAGGANSTAPCSWDGVSCAPPPDGRVAAVDLSGMSLAGELR~~LDALLALPALQRLNLRGNAFYGNLS~HAAP~~SPPCALVGEDISSNALNGTLPPSFLAPCGVLRSGEPVEERPRPAAGSPFAPSLRSLDLS 
83562391.q  ~~~~~MAAVRVVAPAPSVLLLVAAAVVLLHLARAIAGAADEAAALLAFKDASVAADPGGALAGWAN~~~STTPGSPCAWAGVSCAA~~~GRVRALDLSGMSLSGRLR~~LDALLALSALRRLDLRGNAFHGDLSRHGSPRRAAPCALVEVDISSNTFNGTLPRAFLASCGGLQTLN~LSRNSLTGGGYPFPPSLRRLDMS 
15231225.p  ~~~~~MKQQWQFLILCLLVLFL~~~TVDSRGRRLLSDDVNDTALLTAFKQTSIKSDPTNFLGNWRYG~~~~SGRDPCTWRGVSCSS~~DGRVIGLDLRNGGLTGTLN~~LNNLTALSNLRSLYLQGNNFS~~~SGDSSS~~SSGCSLEVLDLSSNSLTDSSIVDYVFST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CLNLVSVNFS 
AK101085.q  ~~~~~~~~MDSLWAAIAALFVAA~AVVVRGAAAAD~~~~~DAQLLEEFRQAVPNQ~~~AALKGWSGG~~~~~~DGACRFPGAGCRN~~~GRLTSLSLAGVPLNAEFRAVAATLLQLGSVEVLSLRGANVSG~~ALSAAGGARCGSKLQALDLSGNAALRGSVADVAALAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ACGGLKTLNLS 
15235059.p  ~~~~~MKTFSSFFLSVTTLFFFS~FFSLSFQASPSQSLYREIHQLISFKDVLPDK~~~NLLPDWSSN~~~~~~KNPCTFDGVTCRD~~~DKVTSIDLSSKPLNVGFSAVSSSLLSLTGLESLFLSNSHING~~SVS~~~GFKCSASLTSLDLSRNS~LSGPVTTLTSLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SCSGLKFLNVS 
52030003.q  ~~~~~~~~~~~~~MDILIPLLLS~~SIYVSSS~~AAAAETDAAALLRFKAFVHKD~PRGVLSSWVD~~~~~~~PGPCRWRGVTCNGD~~GRVTELDLAAGGLAGRAE~~LAALSGLDTLCRLNLSGNGELHVDAGD~~~LVKLPRALLQLDLSDGGLAGRLPDGFLACY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PNLTDVSLA 
15226381.p  MTTSPIRVRIRTRIQISFIFLLT~~HLSQSSSSDQSSLKTDSLSLLSFKTMIQDD~PNNILSNWSPR~~~~~~KSPCQFSGVTCLG~~~GRVTEINLSGSGLSGIVS~~FNAFTSLDSLSVLKLSEN~FFVLNSTS~~~LLLLPLTLTHLELSSSGLIGTLPENFFSKY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SNLISITLS 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
 
 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
400                    
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83570924.q  RNRLADAGLFTTSSPGARG~~~~~~~~~~~~~~~~RLAACSAVTTLDVSWNHMSGGLPPGLVATAPA~NLTYLNIAGNNFTGDVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GYDFGGCANLTVLDWSYNGLSSTRLPPGLINCRRLETLEMSGNKLLSGALP~~TFLVGFSSLRRLALAGNEFTGAIPVELGQLCGRIVELDLSSN 
83562391.q  RNQLSDAGLLNYSLTGCHGIQYLNLSANQFTGSLPGLAPCTEVSVLDLSWNLMSGVLPPRFVAMAPA~NLTYLSIAGNNFSMDIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DYEFGGCANLTLLDWSYNRLRSTGLPRSLVDCRRLEALDMSGNKLLSGPIP~~TFLVELQALRRLSLAGNRFTGEISDKLSILCKTLVELDLSSN 
15231225.p  HNKL~~AGKLKSSPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASNKRITTVDLSNNRFSDEIPETFIADFPN~SLKHLDLSGNNVTGDFS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RLSFGLCENLTVFSLSQNSISGDRFPVSLSNCKLLETLNLSRNSLIG~KIPGDDYWGNFQNLRQLSLAHNLYSGEIPPELSLLCRTLEVLDLSGN 
AK101085.q  GDAVG~AAKVGGGGGPGFA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GLDSLDLSNNKITDDSDLRWMVDAGVGAVRWLDLALNRIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GVPEFTNCSGLQYLDLSGNLIVGEVPGGALSDCRGLKVLNLSFNHLAGVFPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DIAG~ 
15235059.p  SNTLDFPGKVSG~~GLKLN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLEVLDLSANSISGANVVGWVLSDGCGELKHLAISGNKISGDVDVSRCVNLEFLDVSSNNFSTGIPFLGDCSALQHLDISGNKLSGDFSR~AISTCTELKLLNISSNQFVGPIPPL~~~~~PLKSLQYLSLAENKFTGEIPDFLSGACDTLTGLDLSGN 
52030003.q  RNNLT~~GELPGMLLASN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IRSFDVSGNNMSGDISGVSLPAT~~~~LAVLDLSGNRFTGAIP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSLSGCAGLTTLNLSYNGLAG~AIPEGIGAIAGLEVLDVSWNHLTGAIPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GLGRNACASLRVLRVSSN 
15226381.p  YNNFT~~GKLPNDLFLSSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KLQTLDLSYNNITGPISGLTIPLSSCVSMTYLDFSGNSISGYIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSLINCTNLKSLNLSYNNFDG~QIPKSFGELKLLQSLDLSHNRLTGWIPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EIG~DTCRSLQNLRLSYN 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       
600                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83570924.q  RLVGALPASFAKCKSLEVLDLGGNQLAGDFVASVVSTIASLRELRLSFNNITGVNPLPVLAAGCP~LLEVIDLGSNELDGEIMPDLCSSLPS~~LRKLLLPNNYLNGTVPPSLGDCANLESIDLSFNLLVGKIPTEIIRLPKIVDLVMWANGLSGEIPDVLCSNGTTLETLVISYNNFTGSIPRSITKCVNLIWVSLSGN 
83562391.q  QLIGSLPASFGQCRFLQVLDLGNNQLSGDFVETVITNISSLRVLRLPFNNITGANPLPALASRCP~LLEVIDLGSNEFDGEIMPDLCSSLPS~~LRKLLLPNNYINGTVPSSLSNCVNLESIDLSFNLLVGQIPPEILFLLKLVDLVLWANNLSGEIPDKFCFNSTALETLVISYNSFTGNIPESITRCVNLIWLSLAGN 
15231225.p  SLTGQLPQSFTSCGSLQSLNLGNNKLSGDFLSTVVSKLSRITNLYLPFNNISGS~~VPISLTNCS~NLRVLDLSSNEFTGEVPSGFCSLQSSSVLEKLLIANNYLSGTVPVELGKCKSLKTIDLSFNALTGLIPKEIWTLPKLSDLVMWANNLTGGIPESICVDGGNLETLILNNNLLTGSLPESISKCTNMLWISLSSN 
AK101085.q  ~~~~~~~~~~~~LTSLNALNLSNNNFSGELPGEAFAKLQQLTALSLSFNHFNGS~~IPDTVASLP~ELQQLDLSSNTFSGTIPSSLCQDPNSK~LHLLYLQNNYLTGGIPDAVSNCTSLVSLDLSLNYINGSIPASLGDLGNLQDLILWQNELEGEIPASLSRIQG~LEHLILDYNGLTGSIPPELAKCTKLNWISLASN 
15235059.p  HFYGAVPPFFGSCSLLESLALSSNNFSGELPMDTLLKMRGLKVLDLSFNEFSGE~~LPESLTNLSASLLTLDLSSNNFSGPILPNLCQNPKNT~LQELYLQNNGFTGKIPPTLSNCSELVSLHLSFNYLSGTIPSSLGSLSKLRDLKLWLNMLEGEIPQELMYVKT~LETLILDFNDLTGEIPSGLSNCTNLNWISLSNN 
52030003.q  NISGSIPESLSSCHALRLLDVANNNVSGGIPAAVLGNLTAVESLLLSNNFISGS~~LPDTIAHCK~NLRVADLSSNKISGALPAELCSPGAA~~LEELRLPDNLVAGTIPPGLSNCSRLRVIDFSINYLRGPIPPELGRLRALEKLVMWFNGLDGRIPADLGQCRN~LRTLILNNNFIGGDIPVELFNCTGLEWVSLTSN 
15226381.p  NFTGVIPESLSSCSWLQSLDLSNNNISGPFPNTILRSFGSLQILLLSNNLISGD~~FPTSISACK~SLRIADFSSNRFSGVIPPDLCPGAAS~~LEELRLPDNLVTGEIPPAISQCSELRTIDLSLNYLNGTIPPEIGNLQKLEQFIAWYNNIAGEIPPEIGKLQN~LKDLILNNNQLTGEIPPEFFNCSNIEWVSFTSN 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       
800                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83570924.q  RLTGSVPGGFGKLQKLAILQLNKNLLSGHVPAELGSCNNLIWLDLNSNSFTGTIPPQLAGQAG~LVPGGIVSGKQFAFLRNE~AGNICPGAGVLFEFFGIRPERLAEFPAVHLCPST~RIYTGTTVYTFTNNGSMIFLDLSYNGLTGTIPGSLGNMMYLQVLNLGHNELNGTIPDAFQNLKSIGALDLSNNQLSGGIPPG 
83562391.q  NLTGSIPSGFGNLQNLAILQLNKNSLSGKVPAELGSCSNLIWLDLNSNELTGTIPPQLAAQAG~LITGAIVSGKQFAFLRNE~AGNICPGAGVLFEFLDIRPDRLANFPAVHLCSST~RIYTGTTVYTFRNNGSMIFLDLSYNSLTGTIPASFGNMTYLEVLNLGHNELTGAIPDAFTGLKGIGALDLSHNHLTGVIPPG 
15231225.p  LLTGEIPVGIGKLEKLAILQLGNNSLTGNIPSELGNCKNLIWLDLNSNNLTGNLPGELASQAG~LVMPGSVSGKQFAFVRNE~GGTDCRGAGGLVEFEGIRAERLEHFPMVHSCPKT~RIYSGMTMYMFSSNGSMIYLDLSYNAVSGSIPLGYGAMGYLQVLNLGHNLLTGTIPDSFGGLKAIGVLDLSHNDLQGFLPGS 
AK101085.q  RLSGPIPSWLGKLSYLAILKLSNNSFSGPIPPELGDCQSLVWLDLNSNQLNGSIPKELAKQSG~KMNVGLIVGRPYVYLRNDELSSECRGKGSLLEFTSIRPDDLSRMPSKKLCNFT~RMYVGSTEYTFNKNGSMIFLDLSYNQLDSAIPGELGDMFYLMIMNLGHNLLSGTIPSRLAEAKKLAVLDLSYNQLEGPIPNS 
15235059.p  RLTGEIPKWIGRLENLAILKLSNNSFSGNIPAELGDCRSLIWLDLNTNLFNGTIPAAMFKQSG~KIAANFIAGKRYVYIKNDGMKKECHGAGNLLEFQGIRSEQLNRLSTRNPCNITSRVYGGHTSPTFDNNGSMMFLDMSYNMLSGYIPKEIGSMPYLFILNLGHNDISGSIPDEVGDLRGLNILDLSSNKLDGRIPQA 
52030003.q  QITGTIRPEFGRLSRLAVLQLANNSLAGEIPRELGNCSSLMWLDLNSNRLTGEIPRRLGRQLGSTPLSGILSGNTLAFVRNV~~GNSCKGVGGLLEFAGIRPERLLQVPTLKSCDFT~RLYSGAAVSGWTRYQTLEYLDLSYNSLDGEIPEELGDMVVLQVLDLARNNLTGEIPASLGRLRNLGVFDVSRNRLQGGIPDS 
15226381.p  RLTGEVPKDFGILSRLAVLQLGNNNFTGEIPPELGKCTTLVWLDLNTNHLTGEIPPRLGRQPGSKALSGLLSGNTMAFVRNV~~GNSCKGVGGLVEFSGIRPERLLQIPSLKSCDFT~RMYSGPILSLFTRYQTIEYLDLSYNQLRGKIPDEIGEMIALQVLELSHNQLSGEIPFTIGQLKNLGVFDASDNRLQGQIPES 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 



 
 
 
 
 
 
 
 
 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       
1000                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83570924.q  LGGLNFLADFDVSNNNLTGPIPSSGQLTTFPPSRYDNNNGLCGIPLPPCG~~~~~~~~~~HNPPWGGRPRGSPDGKRKV~IGASILVGVALSVLILLLLLVTLCKLR~~MNQKTEEVRTGYVESLPTSG~~~~~TSSWKLSG~VREPLSINVATFEKPLRKLTFAHLLEATNGFSAETLIGSGGFGEVYKAKLKDGSVVA 
83562391.q  FGCLHFLADFDVSNNNLTGEIPTSGQLITFPASRYENNSGLCGIPLNPCV~~~~~~~~~~HNSGAGGLPQTS~YGHRNF~ARQSVFLAVTLSVLILFSLLIIHYKLWKFHKNKTKEIQAGCSESLPGSS~~~~~KSSWKLSG~IGEPLSINMAIFENPLRKLTFSDLHQATNGFCAETLIGSGGFGEVYKAKLKDGNIVA 
15231225.p  LGGLSFLSDLDVSNNNLTGPIPFGGQLTTFPLTRYANNSGLCGVPLPPCS~~~~~~~~~~SGS~~~RPTRSHAHPKKQS~IATGMSAGIVFSFMCIVMLIMALYRAR~~KVQKKEKQREKYIESLPTSG~~~~~SSSWKLSS~VHEPLSINVATFEKPLRKLTFAHLLEATNGFSADSMIGSGGFGDVYKAKLADGSVVA 
AK101085.q  FSALS~LSEINLSNNQLNGTIPELGSLATFPKSQYENNTGLCGFPLPPCD~~~~~~~~~~HSSPRSSNDHQS~~HRRQASMASSIAMGLLFSLFCIIVIIIAIGSKRR~RLKNEEASTSRDIYIDSRSHSATMNSDWRQNLS~GTNLLSINLAAFEKPLQNLTLADLVEATNGFHIACQIGSGGFGDVYKAQLKDGKVVA 
15235059.p  MSALTMLTEIDLSNNNLSGPIPEMGQFETFPPAKFLNNPGLCGYPLPRCD~~~~~~~~~~PSNADGYAHHQRSHGRRPASLAGSVAMGLLFSFVCIFGLILVGREMRK~RRRKKEAELEMYAEGHGNSGDRTANNTNWKLTG~VKEALSINLAAFEKPLRKLTFADLLQATNGFHNDSLIGSGGFGDVYKAILKDGSAVA 
52030003.q  FSNLSFLVQIDISDNNLSGEIPQRGQLSTLPASQYAGNPGLCGMPLEPCG~~~DRLPTATMSGLAAAASTDPPPRRAVATWANGVILAVLVSAGLACAAAIWAVAAR~~~ARRREVRSAMMLSSLQDGTR~~~TATTWKLGKAEKEALSINVATFQRQLRKLTFTQLIEATNGFSTASLIGSGGFGEVFKATLKDGSCVA 
15226381.p  FSNLSFLVQIDLSNNELTGPIPQRGQLSTLPATQYANNPGLCGVPLPECKNGNNQLPAGTEEGKRAKHGTR~~~~~~AASWANSIVLGVLISAASVCILIVWAIAVR~~~ARRRDADDAKMLHSLQAVN~~~~SATTWKIEK~EKEPLSINVATFQRQLRKLKFSQLIEATNGFSAASMIGHGGFGEVFKATLKDGSSVA 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VFPSSVFVP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DEWEVSR~~~~~~~~EKITLLRELGQGSFG~~~~~~~~~~~~~MVYEGNARDIIKGEAETR~~VA 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RGVSS~~~~~~~VVRRCIHKPTCKEYAVKIID~~~~~~~~~VTGGGSFSAEEVQELREATLKE 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TSGSGSG~~~~~~~~LPLLVQRTIARTIVLQES~~~~~~~~~~~IGKGRFGEVWRGKWRGEEVAV 
 
 
 
 
 
                    1010      1020      1030      1040      1050      1060      1070      1080      1090      1100      1110      1120      1130      1140      1150      1160      1170      1180      1190      
1200                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83570924.q  IKKLIHFTGQGDR~EFTAEMETIGKIKHRNLVPLLGYCKIGD~~~~ERLLVYEYMKHGSLDVVLHDKAK~~~~~~ASVKLDWSARKKIAIGSARGLAFLHHSCI~~~~~PHIIHRDMKSSNVLLDNNLDARVSDFGMARLMNALDTHLSVST~~LAGTPGYVPPEYYQSFRCTTKG~~~~~~DVYSYGVVLLELLSGKKP 
83562391.q  VKKLMHFTGQGDR~EFTAEMETIGKIKHRNLVPLLGYCKIGD~~~~ERLLVYEYMKNGSLDFVLHDKGE~~~~~~ANMDLNWATRKKIAIGSARGLAFLHHSCV~~~~~PHIIHRDMKSSNVLLDGNFDAYVSDFGMARLMNALDSHLTVSM~~LSGTPGYVPPEYCQDFRCTTKG~~~~~~DVYSYGVVLLELLTGKKP 
15231225.p  IKKLIQVTGQGDR~EFMAEMETIGKIKHRNLVPLLGYCKIGE~~~~ERLLVYEYMKYGSLETVLHEKTKK~~~~~GGIFLDWSARKKIAIGAARGLAFLHHSCI~~~~~PHIIHRDMKSSNVLLDQDFVARVSDFGMARLVSALDTHLSVST~~LAGTPGYVPPEYYQSFRCTAKG~~~~~~DVYSYGVILLELLSGKKP 
AK101085.q  IKKLIHVSGQGDR~EFTAEMETIGKIKHRNLVPLLGYCKAGE~~~~ERLLVYDYMKFGSLEDVLHDRKK~~~~~~IGKKLNWEARRKIAVGAARGLAFLHHNCI~~~~~PHIIHRDMKSSNVLIDEQLEARVSDFGMARLMSVVDTHLSVST~~LAGTPGYVPPEYYQSFRCTTKG~~~~~~DVYSYGVVLLELLTGKPP 
15235059.p  IKKLIHVSGQGDR~EFMAEMETIGKIKHRNLVPLLGYCKVGD~~~~ERLLVYEFMKYGSLEDVLHDPKK~~~~~~AGVKLNWSTRRKIAIGSARGLAFLHHNCS~~~~~PHIIHRDMKSSNVLLDENLEARVSDFGMARLMSAMDTHLSVST~~LAGTPGYVPPEYYQSFRCSTKG~~~~~~DVYSYGVVLLELLTGKRP 
52030003.q  IKKLIHLSYQGDR~EFMAEMETLGKIKHKNLVPLLGYCKIGE~~~~ERLLVYEFMSHGSLEDTLHGDGGRS~~~~ASPAMSWEQRKKVARGAARGLCFLHYNCI~~~~~PHIIHRDMKSSNVLLDGDMEARVADFGMARLISALDTHLSVST~~LAGTPGYVPPEYYQSFRCTVKG~~~~~~DVYSFGVVLLELLTGRRP 
15226381.p  IKKLIRLSCQGDR~EFMAEMETLGKIKHRNLVPLLGYCKIGE~~~~ERLLVYEFMQYGSLEEVLHGPRTGE~~~~KRRILGWEERKKIAKGAAKGLCFLHHNCI~~~~~PHIIHRDMKSSNVLLDQDMEARVSDFGMARLISALDTHLSVST~~LAGTPGYVPPEYYQSFRCTAKG~~~~~~DVYSIGVVMLEILSGKRP 
1ir3_IRK    VKTVNESASLRERIEFLNEASVMKGFTCHHVVRLLGVVSKGQ~~~~PTLVVMELMAHGDLKSYLRSLRPEAENNPGRPPPTLQEMIQMAAEIADGMAYLN~~~A~~~~~KKFVHRDLAARNCMVAHDFTVKIGDFGMTRDIXETDXXRKGGK~~GLLPVRWMAPESLKDGVFTTSS~~~~~~DMWSFGVVLWEITS~~~L 
2phk_Phk    VDILRKVSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~HPNIIQLKDTYETNT~~~~FFFLVFDLMKKGELFDYLTEKVT~~~~~~~~~~LSEKETRKIMRALLEVICALHK~~~~~~~~LNIVHRDLKPENILLDDDMNIKLTDFGFS~~~CQLDPGEKLRE~~VCGTPSYLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDMWSTGVIMYTLLAGSPP 
1ias_TGFbR  KIFSSREERSWFR~~~EAEIYQTVMLRHENILGFIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLN~~~~~~~~~~~RYTVTVEGMIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVKKNGTCCIADLGLAVRHDSATDTIDIAPNHRVGTKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARRCSI 
 
 
 
 
 
 
 
                    1210      1220      1230      1240      1250      1260      1270      1280      1290      1300      1310      1320                 
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|.... 
83570924.q  IDPTEFG~DNNLVGWVKQMVKENRSSEIFDPTLTD~RKSGE~~~~~~~~~~~~~AELYQYLKIACECLDDRPNRRPTMIQVMAMFKEL~QLDSDSDILDGFSINSS~~~~~~~~~~~~~TIDESGEKSM  
83562391.q  IDPTEFG~DSNLVGWVKQMV~EDRCSEIYDPTLMA~TTSSE~~~~~~~~~~~~~LELYQYLKIACRCLDDQPNRRPTMIQVMTMFKEF~QVDSGSNFLDDFSLNST~~~~~~~~~~~~~NMEESSEKSV  
15231225.p  IDPEEFGEDNNLVGWAKQLYREKRGAEILDPELVT~DKSGD~~~~~~~~~~~~~VELLHYLKIASQCLDDRPFKRPTMIQVMTMFKELVQVDTENDSLDEFLLKETP~~~~~~~~~~~~LVEESRDKEP  
AK101085.q  TDSADFGEDNNLVGWVKQHT~KLKITDVFDPELLKEDPSVE~~~~~~~~~~~~~LELLEHLKIACACLDDRPSRRPTMLKVMAMFKEIQAGSTVDSKTSSAAAGSIVEGGYG~~~VLDMPLREAKEEKD  
15235059.p  TDSPDFG~DNNLVGWVKQHA~KLRISDVFDPELMKEDPALE~~~~~~~~~~~~~IELLQHLKVAVACLDDRAWRRPTMVQVMAMFKEIQAGSGIDSQS~~~TIRSIEDGGFSTIEMVDMSIKEVPEGKL  
52030003.q  TDKDDFG~DTNLVGWVKMKVGDGAGKEVLDPELVVEGAD~~~~~~~~~~~~~~ADEMARFMDMALQCVDDFPSKRPNMLQVVAMLRELDAPPPATAI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
15226381.p  TDKEEFG~DTNLVGWSKMKAREGKHMEVIDEDLLKEGSSESLNEKEGFEGGVIVKEMLRYLEIALRCVDDFPSKRPNMLQVVASLRELRGSENNSHSHSNSL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ir3_IRK    AEQPYQG~~~~~~~~~~~LSNEQVLKFVMDGGYLDQPDNCP~~~~~~~~~~~~~~~~ERVTDLMRMCWQFNPKMRPTFLEIVNLLKDDLHPSFPEVSFFHSEENK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
2phk_Phk    FWH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKQMLMLRMIMS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNYQFGSPEWDDYSDTVKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ias_TGFbR  GGIHEDYQLPYYDLVPSDPSVEEMRKVVCEQKLRPNIPNRWQS~~~~~~~~~~CEALRVMAKIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


